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SE. SE6594
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RL42
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000000000000
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KE. Q23- CXC- CG

signal peptide \/

vpu cds end <- y
MRVKEKYQ. HLW RAGARWGTM . . . . . LLGMLM C. .
---nG hl2----- i---il--
--ANG&R.NO%.SL.----I- ...... l---11--
--AVGTOM NCQ NL. ------. .. ... l---11F-.
---MGTQR NCQ HL. L-----...... l---11--
---ME QR NCQ HL. LT--1-...... I--TIF-
-- NQH.G--IL....... FL-1-Y.
--MAQMNCQ NL. ----. - - | --
~--MAQMNCQ NL. L-----. ... l---- |--
---MEA QR NCQ HL. L----1...... I--LII--
---MGTQR NCQ HL. LN--1-...... l---11--
----G@ QR NSQHL. L-----...... l---11--
---MGTQM NWQ. NL. ------. ... .. l--111--
---MAERNYP.C.-T--1-...... l---11--
---MA QR NYP.CL. ------...... l--LII--
----giRk.nyg.hl.------ 202
-T-MTRKNYR HL. -M---. .. --- l----
----GRKNCQHL. ------. -
---TARKNYQHL. ------0 - - - - - - -
SK---ITRKNYQ HL. ------ - - ..
-K---TRKNYQ -L.--G-L......------- S..
---T-IRKNYQ HL. -K---- o -mmm - ..
----G@RRNYQHL. ----1-......--- l----..
-TARGTRK. NYQ. - L. ------. . .. -------- ..
----- TRK.NYQ HL. - K--- - LOAGTM - - - - - - - ..
--AGRKNCQ -L.------ L meee .
-K---1RK. NYQ NL. ----- Lo..... F-eee--- .
----GRNNY...L.-K--- - ..
————— IRK.NYQ HL. ----1-LRWGTM - - - - - - - ..
----GRKNYQHL. ------. . -l ..
SK---TRKNYQ HL. ------ - m - - - - ..
SKETARKNYQHL. ------0 - - - - - - - ..
---RARRNCQ HL. -T----. . ... ----- l--..
---RGTRM NCQ HL. ------. ... . . ------- S.
----@RK SYQ YL.-KG-L......--- l----.
----@RRNYQH.-G---......--- L----
- -MMRKNCQ HL. -K----. - mmmm -
-K--GTRR. NYQ HL. - - - - - | .
--A--IRKNYQHL ----1-. . --- - M.
- TRKCNYQ HL. ----1L......--- T----
----GRKNYQHL. -K--1-. ... --- l----
---nGlr.ncq.q-.-i--iL...... GFW - ---.
S-ATAQRNCQ Q. -1--1L...... GW----.
--MAQRNCQ Q. -1--1L...... GFW V- - - .
-KARG LK. TCQ @ .-1-11L...... GFW-1-N.
---MALRNCQ Q.-I--1L...... GFW----.
-K-MGTQR. NWP. - - -V--1L...... GFW-L--.
---MAAQMNCQ @ . -IGIL...... GFW-LM .
-KEMEA QR NCQ Q. -1--TL...... GFW----.
---RALRNYQ Q@ .-I--VL...... GFW----.
---RGTLR NYQ Q. -1--VL...... GFW----.
---RGTLR NYQ Q. -1--VL...... GW----.
---TGMLR NCQ P-.-1--1L...... GFWRL- Y.
---RALRNWQ Q.-1--1L...... GW----.
--MAQRNCQ Q. -1--1L...... GW----.
---r?ier.NyQhl.-k--2-..... . ------ t-.
----GKRNYQPL. -K--1-......------ M.
--ARGER NCQ N-.-K--1-...... e l--T-
---MARM NYQ HL. -K--1-...... e l--T-
--AR--ER NCQ NL. -K--1-......------ T-.
---RAER NCQ NL. -K--1-...... e l--T-
--ARMKR NYQ HL. ------. .. ----- - T-.
---RMRRNYQHL. ------. . -mmmm -
---R CNYQ HLL - K- -0
---RTKRNYQ HL. -K----. o - - - - - - -
“K--AQRNYQHL. ------. -
---RIERNYQHL. -1----. .. ------ TY..
---RAQRNYQHL. -G ---......------ T-

HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

gp120
* * ANN *
SAT. . EKLV\X/TVYYG\/PVV\KdEATTTLFCASDAKAYDTEVHN\/V\ATI-IACVPTDPNPQEWLVNVTENFNMN(NDWEQVI—EDl | SLMDQSLKPCV
R L e TR R e e G
oA AN DE----------- Tommmmmmm - INE----K------ N------ T---------- Q--
ce-A DN DE----------- E--M---emmmaeo-- S--INE---E----- N----- R
s AN NE----------- E--K--ommmmmee e IHE---E----- N----- R
eV N RD-D------------ E--K--ommmmmmee e IHD---K------ N----- LR
s A LN C----- D-K--------- R-HP-A----mmmeeeee oo IHE---K----- Nooemmc - -
VA LGN DE--------mema - s Ao IL-K----E------ G----- R
e S DE----------- ER-------mmmm--- D--1Y-E---G-----N----- T-oomieem e - - -
-VA . Do DE------------ Peee - MHE----ES----- N------ T---mmmem - - -
STA =N DE----------- EK---mmmmmmiee e LY-E----D------ N------ T---mmme- - - -
-TA .D---ome - - - - D E--mmmmm e LHA---E----- S----- T---------- I---
s AN l---RD-E----mmmmmim e INE----E----- N------ T---mmmem - - -
NTA L -Ne-meeee -] - - D N--mmmm e S---LKME----E------ N------ T-ommmmmm -
NQ..Q------------ D-V--mmeeee - - - A--mmmemeeeeeee e D - - - E------ N-D-mmmmeme -
R Y R e R [EEEE T R
--EEDW---------- Ro--meememi - - - O R EE T S--IAE---H----- R R LR
e AT O LR S--l--E---------- N R R
CNFA N - G---------- N LR LR
T G D----- E----D------ R e EE LR
VA AN - Mo --oomme oo - Q-
G I N e E-K----mmom--- N-D-mmmmeme -
S AN [ S el LR LR
AN Ro-A - - G----- D---N----Q -
ScA DM R R EEG---------- Smmm e
S A D e E-----o----- N LR
SeE e HG -------mimee o - l--E---Y-D---N----Q-V---mmmmoo -
KA - mmmmmm D---AE----------N-omem -
AL m Qe Acm N------ N
AL Q- Ao E----Ko-ome - Neem e
AL Qe S AE---DD---N--------- N
AL N Nooomm - [
B O e LR LR LR LT [ S----- G---ommm e N
AN Tommmm e T-G---------- N-AD--Q ------- E------
B A e R EE LR E----H----- No-ee-Qmmmmmmm - -
EE T R LT Q-----m---- E---memee - Noommeme e
AL D E----Ko------- Kommmmmee o L-E----------- N LR R
e R LT LR Ro-mmmm e G---------- N----Qmmmmme - - -
C-A DQ-m-mmm e L-E--mmmmmm e R-
ScE - G mmmmm - IAE---D----- N------- N
e A N - E----eeoo--- R T LR L
LNV?. . gN----- - e K---ommeeme- - R E TR R Mm-e-------------- d---------ieie -
NVM LGN - O M-K---D-------- D--Q-------------
NVLL . GNS---- - - - - - - Q-Kommmm e S--M-E------------- D--Q-------------
NWL G- SR e SRR EE LR T M--momee oo D---meme - - -
VLGN e e R-Ko--momme oo FES----------mmmmmmo - M-E------mmm- - [ R R LT
o NG D-NPP-----mom e KVemem e S --LAE---------- -D--Q-----------
NGM LGN - - Q-NP----------- [ e S-L-ME e G-D--Q------ EG----
NGM LGN - - - D-SP------meme e GF------- S--LGE----------oom- - Q-------
NWL LGN N e EK---mmmmmimee e SME- - R
NVG LGN - - e Kemommm e - - EK--omemmmieeee - IP-G------mmm-- - R R
NGG . KD--------oam-a - (SRR [ R IS E--------- S--N--- Ve
NVG LGN -- e (SRR R G----------m- - - MWVE----Y---noon-- D---oemm - -
-GG LGN R-Ko------- S--ER--------------- S--M-G------------- D----emme - -
NVM LGN - - o R R T LR l--E---S-------- D--QV------o----
?--8%.-Q------ e s-kK--a--l--------------- le-@----------- [ T
Y--A DN---mme e S K-A-l---mmmma oo lE-K----o-mm-- - N-D-ommmmmme oo - - -
A DN SE-A-l---mmmmea- IAE---------- Noommmme e
VA L -D e S-EP-A-l------mnmm-- RIEME----------- N R N-----
--A L -D--eee - [ R KK- A== mmmemmme o - lE-E----------- Noommmme e
SNALUDN - S K-A - lE-E--------- RN--mmeeeaa e
VA e S E-Ko-l--mmmmmaaa o lE-A----------- Noommeme e
S m Qe SE-A-l---mmmaaa - I K-E--mmmmm- - - N LR
SGE -G KA Ao RIQE---------- No------- N
V-GS e KA-A- -] ---mmmmeae - IK-E----m-m--- - [ T LR L
AL Qe S KA-A-l------------- RIl-T--ommmmmm e
VAL -Q - SIAA-l----------- DRIRE----- D---N-emm e
STA K SK-AD------------- RIEE----------N-ommmmemme oo

0.e
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B. FR. HXB2

F. BR BZ126A

F1. BE. VI 850

F1. BR 93BR020. 1
F1. Fl. FI N9363
F1. FR MP411

CRF02”AG NG | BNG
CRF02_AG. NG NG1921
CRF02_AG. NG NG3675
CRFO3_AB. RU. KAL15
CRFO3_AB. RU. KAL68
CRFO3_AB. UA. UKR97
CRF04_cpx. CY. 94CY0
CRF04_cpx. GR 97PVC
CRF04_cpx. GR. 97PVM
CPZ. CD. CPZANT

CPZ. GA. CPZGAB

CPZ. US. CPZUS

- NAM - KNKK- - ©
- KAM: RKNKK. . .
----GTRR NWP.

signal peptide \/ gpl120
vpu cds end <- y

..... LLGWLM C. . SAT.

) HL. GK--LL...... F--1-1--..NE. .
HL. GK--LL...... F--l-1--. . N-A
HL. GK--LL...... F--T-1--..NA
HL. GK--LL...... F----1--..K-A..
HL. GK--LL...... F--1-1--..--A.
HL. GK--LL...... F--1-1--NAN--..
HL.G--LL...... F--1-1--..--A.
hL.-?---L...... i--IVI--..--s..
HL -N--1 L. |--LVI--..--E..
HL. -K---L...... l--LVI--..--S..
HL. -K--1L...... l--LVI--..NS..
HL. -K---L...... |--LVI--..--S..
HL. -T-WL...... T--W/A--..--S..
HL. -T-WL...... T--LVI--..--S..
YL.-T-WL...... l--LVI--..-TS..
HL.-T-WL...... T--LVI--..--S.
HL. -K---L...... l--LVI--..--S.
SL.----- L...... l----L--..-VW
Q.--GIL......----- L-Y..--A.
SL.----- L...... l----L--..--A.
SL.----L-...... | F-em--- --R..
TL.--GL-...... | F--m--- K-K. .
HL.GKR-IL...... F--l-1--..--A
) TL.GN--1L...... F--1-1--..-NA .
GM KSGALL. FY--VS- | KV..IGS..
20.-il7al...... ?mal - ?p-..1ss.
TL. YLAMAL. . . ... ITPC-SLR. . ... ..
IL.CIAMAL. .. ... -IPGNCK. ... L.
LLo-TLYI Ve MALI | P-. . LSS.
SL. YIAMVAL. . . ... -IPGSYS. ......
L-1ILC-. .o I MALI | P-. . LSS.
.S.-1-YLL. ... MALI TP-. . LSS.
IL.YIVMAL. ... .. TTPC- SSK. . PSS.
LYV MALTTP- . . LSF.
NL. -K---L...... l--LVI--..--S..
NL. -K---L...... |--LVIM..--S.
NL. -K---L...... l--LVI--..--A.
NL. -K---L...... l--LVI--..--S..
NL. -K---L...... l--LVIM..--S..
NL. ----- L...... l--LVI--..--S..
NL. -K---L...... l--LVI--..--S.
NL. -K-R-L...... l--LVI--..--S..
NL. -K---L...... l--LVI--..--S..
NL. -K---L...... l--LVlI--..--S.
NL. -K---L...... l--LVI--..--S..
LL.----- I IF.IM--. . NK .
LL. -K---1...... IFWM--. . NE. .
LF.-K--M...... IFWM--. . NE. .
LL.----- |\ IFWM--. . NE. .
LL.----- I l-WCIT-- N-K
PL.----- | IFWML-..--E..
HL. ----- L...... F------- ---.
HL. ----- L...... F------- ---.
HLo------L L. -FWIITM . K-A .
HL.-E---L...... l--LVlI--..--S.
HL.-E---L...... I--LVIM..--S.
SL-T---Foo.. I-W.VI--..--S
oo =LA -LIQF-E. . KG.
L.SIITHI...... TIIL-TP-..LTS...
ccLCLSYCL. ... ... -SS-1-P S..

HIV-1/SIVcpz

Amino Acids

* * ANN *

. EﬁLW/TVYYG\/PVW(EATTTLFCASDAKAYD‘IEEVHI\NV\ATMCVPTDPNPQEWLVNVTENFQMN(NRWEQ/I-{EU | SLMDQSLKPCV
DN ER-A-------mme e F-K------ D---N----- T--mmmmm - -
ce N S EK-A-----m-mmmmeeeoo--E----R--- E-N------ Tommmmmm e mem
DD----l--mmmmmm-- No-mmmmmen S = Kemmmmm e
L GER ------mmmmmmmmmmmne I WK------ 5
DD-------------- Pree o [ Yeoommo oL [ E-N--D--l--mmmmmmmmmn-
3 ER------- Yoooon-- S--L--G-SKe----- N-D--mmmmm--- E------
nn------------ Ed-d-?---------- S--K-----mieie o Is-@----------- I E------
------------- ED-NAP---------HS--S--]-----------S--INWR-----------N------------E------
NN --mmee - ED-K-------m---- S-R-l----omm--- D--IP-G------ Vommommmee - E------
[ A-ED-D------------ S-S - IS N---emma- No-mm o E------
DN-----mmm- - ED-D-P-------- S SS-Kommmmmmema e IAIE----------- N----Q------ EE------
NN - E--D-P---------- S -Kemmmm e IY-E----------- No-mmeaee - E------
SN ED-D-S--------- S -Kemme e IS E---------- No-omeaee o E------
NN--- - mmem - - ED-D------ P----- S 0 = I [ E------
NN ED-D-P---------- o | E-K--Ke--nm--- Noommmmmmmea oo E------
B ED-D---------- S SA S - IIME----Y------ No-mmmmmmmea oo E------
B Kemmommmmme e - - T M-E---T----Vommmam-- Tommmmme e mmem
S Kemmmmmmmmmm o S--M-A----an-- D------ [0 I
QN - Kemmmmmmmmmm E--Kommmmmmmoe e MME----S----E-N----- Temmmmmm e mem
N RD-K------mmm--- S -Kemmmem e MB-P-----mmmma - - D-Q----V--E------
L R DKo--mmomee - S -Ke-mmem - S --MEP----ee oo D-Q----V--E-----
NN E-vmmmmme - - e N------ T------- E------
D----emeee P EK---momm e EME----------- No--e-Tee- - E------
SQH - R-E----------- HS--A--1---Q----------- L-P----K----E-K-AD--Q------ E-------
kg- YA---a----- ed--PV------- NLTS--g--1--Sg------- t-y-yP-h---Dk-dl---Y----- g------- e-------
QYA Ao ED--PV------- NLTS -K--1--SQ ------T-Y-YP-H---DD--1---Y----- [0 T ——
PX-YA---S------ D--PV------- NLTS-K--1--SQ ------ S HYP-E---DK-Dl---Y--D--mmmmmmmmo oo m
KQTYA- - - A--- - - GD- APV-- - T--VNLTS--K--1--SQ ------ T-H YP-H--DD--|-N-Y----- (o S----
KQ YA---S-----E--APV------- NLTS--Q-1--SQ-------- HFP-G--D-Dl---Y--D--------- E------ E
NE- YA- - - A--- - - ED- NPV- - - - - - - NLTS--Q -1--SQ------T-L-YP-K---D---]---Y----- Q------ E-------
KP- YA- - - A--- - - ED-- PV------- NLTS - K--1--SQ ------T-Y-YP-H--DK--]---Y----- Q------ E--F----
KQ YA---A----- ED--PV------- NLTS--Q-1--S-------T-Y-YP-H--DK-Dl - -- Y--- - - R---D-E------
RO YA---A----- ED- NPV------- NLTS--Q-1--S-------T-Y-YP-H--DK-DI - -- Y- ---- R---D-E------
DN-----mmmm- - RD-D-1--------- HV-oe e IY-E------ D---N----Q-V-------- --
NN RD-D----------- HE------------ e MHE----------- No----Q Ve
DN------mmm- - RD-D----------- HE-----mmmmme e - - IHE---------- N---- Q- Ve
DN-----mmmm- - RD-D----------- HE-----mmmimem e - - IHE---------- No----Q Ve
DN------mmmmm- - DD---------- HE------mmmmmmmmmmme - - HVE- - - -------- o TV AT
5 RD-D----------- HE- - M --mmmee e eeeeo - [ S---- Q-Vemmao-
B RD-D----------- HE-------mmmmmmmmme - - | HVE- - --------- K-A--Q - Ve mmme o
DN-------mmm-- RD-D----------- HEA- - - == mmmmmmmmmee - - IHE---------- No---mQ-Vemmmme o
DN------mmmmm - DD---------- HE-------mmmmmmmmmme - - IHE---------- o TV A
NN RD-D----------- HE------mmmmmmmmmmme - - IHE---------- o TV A
DN--------m-- - RD-D----------- HE--A--l---mmmeme e - - IHE---------- No----Q Ve
EM - RD- K-mommmm e IY-K----Kem-- - - N LR
------------- RN-E------memeeec Ao HE K- Ko e N
------------- RD-E---------emee Voo [ HE K- Ko e N
Qe T-E--mmmmmmm e IHE---K----- Noommmme e
D RD-D------------ EK----mmmme oo - DHM-K---------- Noommeme e
N R-E-----m--- G---Ammmmmmm s S--INE---D----- e
e SK-------- Yoooon- S --IP-K---n--- G -Nmmmmmmmm e
B L L E T T pm— SK-------- \CXREEEE S -IP-K------- R
N RD-E------------- G IS E---KD---N-oeoQmmmmmomoammm
NN-----mmmmm - - RD-E------- S T T T T T T ——— Arlmmmee e NEG ---A
KDM - - - ===~ - - RD-E- KPH- - ---- - - - S LA-T--------- E-ST-----mmmmm--- EG————
NN - oo RD-E-SP---------- R F-K---D-----N-----ommoo o
NEDY- - - F------ RN-- P----- TN-SMIS--------- TS---1--D-1V-R-. -TSVW-AY--Y---S- T--NKQFQ H----
------------ HD- - - HS- A -l ---Q------S----F-P--1-S------N-D------ e
S-A-------- RDVE------------ KQA-1---Q----------- HP----KD-ENA--Q------------- |
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T/E



B.

FR._HXB2

CONSENSUS A

A

A
A

>

GB. MA246
GB. MC108
KE. K89

KE. Q23- CXC- CG
NG. NG1935
RW KI (93
RW SF1703
SE. SE6594
SE. SE8131
SE. SE8538
SE. SE8891
UG 92URD37
UG._U455

CONSENSUS B

C.

00 09 0o 0o o 0 0o 0o o 5o 0o 00 00 0o 00 0 0o 00 00 0 00 00 (0 (o 00

elelelelelelelelolelele)

AU. MBCD36
BE. SI M 84
RL42
D31

2TFTTHBBELIBRMS
>
o}

BW 96BW6B01
BW 96BW.7B05
DJ. DJ259A
DJ. DI373A
ET. ETH2220
I'N. 21068

I'N. 301904

I N. 941 N11246
SN. SE364A
SO. SML45A
UG. UR268A2

CONSENSUS D

vjvivivivivivivivlvjv]v)

CD. 84ZR085
CD. ELI

CD. JYl

CD. NDK

CD. 2276

SN. SE365A2
TZ. 87724622

* f ANN ANN i*/f AN N
KLTPLCVSLKCTDLKNDTNT. . .. ... ... NSSSGRM MEKGEI KNCSFNI . STS. | .
——————— T-n-snvnt?nt??.......22222tni t?22m?2-------- -E. |.
------- T-NS-VNVNAT...........-YNVNDT-NME--R-----M T-E. L.
------- T-E-FNVHKTNK. ... .......... TN ---------MT-E L.
——————— T-N-SNVNVTAT. .. ...........--TTHGGR-RM---Y--. T-E. L.
——————— T-H-NVISUNT. .. ............... T ------MT-E L.
——————— T-D-H-NSSNS. . ...........- -MI-----MT-E L.
Q----- T-D-NYNITINS-K. . ..... TPSPVTNI SEEMRE- - - - - - - - M T-E. L.
——————— T- N—SHNITTH—I.........TTNNPNITKYNE———————Y—MT—E.L.
——————— T-N-NUNSTRV. . . ..o --------MT-E L.
Q----- T-N-SNNVTANTN. ... ... ST- ANLTDSV—--NR ------ .T-E. L.
------- T-E-N-YNYNVT. ... ... ... ---HSYNVINMQ M ----- V. T-E. L.
------- T-NSSVT-SSV.............. TNNTSDMA---------M T-E. -.
Q----- T-DSYNLTNNI-. .. ....... -- | TNSSUNVRE- - - - - - - - MT-E. L.
------- T-DHNITINNT...........-NNTNI TDGVRE-M -----M T-E. L.
——————— T-n----n- a——????...????tt——sgek-———————-————”t—-.—

. M

. M

.................. . M
...................... . S.
................... . L.
------- R
. M

------------- .
——————— . L.
——————— T-NININVIR-. .. ... - NTVI HNDTM- - - - - - --- V. T-E. L.
——————— T- N- - NVNVTSKGS NTTMGNKTYDNSG - M - - - - - M T-E. - .
——————— T—N——NAT—TNY...........—N—TNVTSSM——M——————.T—E.L.
T-E. L.

T-E. L.

T-E. L.

T-V. -.

T-E. -.

------- T-E- ONGT. ...............YNDESNK--T--T--T. T-E. -.
——————— T-N-RNVTTSN-. .. ...........ATSNDNPN----------_T-E. L.
——————— T-N-EANINIT. . .........SVGNVISNDN-E--------A T-E. L.
——————— T- N-- NVNVNI TNNAN. . . . ATNSPYENGKL-- Q- --------V. T-E. -.
——————— T-N---w?- nnt 2222, ... 22?22t nt n?2tt - d- gm------.t-e.v.
----R-T-N--ASRNST. . .. ....... DNN- TLPTVKP- - M - - - - - - LT-V. W
——————— T-NS-ELRNNG ... ........ TMGNNVTT- EKGM - ----V. T- V. L.
------- T- N - NAGGNKT-NG. . . ... NNTTNQEEQM - - - - M - ---- - T- V. -,
------- T-N--ELRNSK. .. ... ... E-EEKR------V.......
------- T-NI-EVMENV. . .......... TMKNNN\VT-EIRM - -----. T-V. V.
------- T-NRISS-ATSN....... TISNVT-IPM G --MQ} -----. T-E. -.
------- T-N-NI-GSAN........NGCTl VT-DPGW ------. T-E. -.
------- T-NITEW-ENE-..........KG\KTVDPDKDI GM - ----V. T-E. V.
——————— T-N-- --T....... .. ... ......NIT ------.T-E. -.
——————— T-N--EW-NNV-. . ... .. - NNATNVTN- DTGWR------.T-E. V.
——————— T-N--EW-T-E . K- TAVPGSTTSDTDMVR- -----. T-E. L.
——————— T- N- - - ASWKETKSGN .DTSRNETSDIR-----M------.T-V. V.

HIV-1/SIVcpz
Amino Acids

V2/\ AN :I\I\/\ * *
GKVQKEYAFFYKLDITPIDN. . ..o DTTSYKLTSCNTSVI . TQACPKVSFEPI PI HYCA
D-k--V-sl--r--vV?2-n?2?2?2?..... ?2222222?72n?sng-R-IN---@- . - -----moi -
DRK--V-SL--R--WOWN-................ SNNSNQ R- I N-- - - A- L mmm e oo
D-K--VHSL----- WEMS-............. GSVSNGSGQ R- I N - - - A -mmemmmo e
DRR--V-SL--R-W--NE............... NNSSNNE- R- | N- - - - A- - - - - - - - Toommee- -
DR-V-SL--R--V--NE................. T T
DK--UN---R-WQKE. ................ NNS-Q R IN---- A mmmmmm o mmee oo o
D- K- - VHSL- - - - - - VHLND. . ... SKPKQ R I N-- == AL - mmmmme e mme oo
D-K--V-SL----- W---Koooo NNGNNNI R- Q- R I N- - - = Ac oo oo mmme oo
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